CONACYT

Inteligencia Artificial para la Identificacion de Complejos
Proteicos en Nuevos Organismos

(PINVO1-108)

Institucion Proponente: Centro de Ingenieria para la Investigacién, Desarrollo e Innovacién
Tecnolégica

Sitio web: https://ciditpy.org

Objetivo General del Proyecto
Identificar complejos proteicos en organismos recientemente secuenciados utilizando modelos de
inteligencia artificial

Resultados Esperados

1. Inferencia de interactomas para los proteomas de todos los organismos con proteomas disponibles en bases
de datos de referencia. Se entregara una base de datos en formato TSV que contenga el interactoma inferido
para cada organismo.

2. ldentificacién de complejos protéicos para nuevos organismos. Archivos en formato TSV generados para todos
los proteomas publicamente disponibles. Un archivo serd generado para cada proteoma que cuente con al menos
un complejo protéico detectado.

3. Andlisis funcional y estadistico de todos los complejos protéicos detectados. Un archivo en formato TSV
detallando las estadisticas de asociacién de funciones de proteinas para cada complejo detectado. Un archivo
generado para cada proteoma con al menos un complejo protéico detectado y con al menos una asociacién
funcional detectada en rangos estadisticamente relevantes.

4. Implementacién y diseminacién de una plataforma de software bioinformatico open source para el anélisis de
proteomas secuenciados en el futuro. Se entregara el software implementando el andlisis en un repositorio de
cédigo open source, y la herramienta web disponible al pUblico de forma gratuita en los servidores del proyecto.

5. Al menos un articulo cientifico presentado o aceptado para publicacién en revistas indexadas en
SCOPUS/SCIMAGO/WOS en los cuartiles 1, 2 o 3 de los indices de impacto.

6. Al menos una participacién en caracter de ponencia o pdster presentada en encuentros cientificos
internacionales y/o nacionales.

Monto Financiado Monto Monto Total (G) Monto Transferido Rendicion
por Conacyt (G) Contrapartida (G) (G) Presenta (Monto
Conacyt) (G)
380.400.000 42.266.667 422.666.667 304.320.000 232.497.962

Estado del Proyecto: En ejecucion
Modalidad : Proyectos de Investigacion Aplicada
Tipo de Organizacion: Privada

Objetivos Socioeconémicos
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CONACYT

Nabs: 13.3. I+D relativa a las Ciencias Médicas

UNESCO: 3314|3314. TECNOLOGIA MEDICA |Tecnologia médica

OCDE: 3.1|3.1. MEDICINA BASICA (ANATOMIA, CITOLOGIA, FISIOLOGIA, GENETICA, FARMACIA,
FARMACOLOGIA, TOXICOLOGIA, INMUNOLOGIA E INMUNOHEMATOLOGIA, QUIMICA CLINICA,
MICROBIOLOGIA CLINICA, PATOLOGIA)|Medicina basica

ISIC:

Contratos/ Adendas

# Descripcion Firma

1 Contrato N°2024 31/01/2024
-C1-PINV0O1-108

Miembros de equipo

# Nombres

1 Teresa Gamarra

Inicio Fin ejecucion Fin vigencia
31/01/2024 31/07/2025 29/10/2025
Rol Resumen de Formacion

Director del proyecto

Licenciada en
Planificacién y Politicas
Sociales otorgado por la

Universidad Columbia del
Paraguay (2001), maestria
en Comunicacién,
Tecnologia y Sociedad
(2019-2020), docente en
temas de gestién y
reduccién de riesgos,
generacién de programas
de educacién continua y
posgrado en riesgos de
desastres, elaboracién de
material educativo,
investigadora en el area
de estudios
hidroambientales de la
Facultad de Ciencias y

Tecnologia de la
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CONACYT

Nombres

Marcelo Julian Baez

Ferreira

Gabriela Maria Del Mar

Sanchez Rojas

Rol Resumen de Formacion

Universidad Catélica
Nuestra Sefiora de la
Asuncién, coordinadora
del Centro de Ingenieria
para la Investigacién,
Desarrollo e Innovacién
Tecnoldgica (CIDIT),
consultora en desarrollo
organizativo, planificaciéon
social y econdémico, en
gestién y reduccién de
riesgos de desastres. 30
afos de experiencia en la
gestién y coordinaciéon de
proyectos de cooperacién
internacional con mas de
100 proyectos en temas
de ayuda humanitaria,
respuesta a situaciones de
emergencias, desarrollo
comunitario, inversion,
preparativos para
desastres, investigacién
aplicada en gestién de
riesgo de desastres.
Misiones de evaluacién
internacional y local.
Elaboracién y publicaciéon
de estudios y resultados
de investigacién.
Investigadores en Ingeniero en Informatico
formacién por la UCA, en la

actualidad se encuentra
desarrollando su

doctorado en Modelaje
Matematico en la

Fundacién Getulio Vargas

(Brasil).
Investigadores en Gabriela Maria del Mar
formacién Sanchez obtuvo su titulo

de Ingeniera en

Informatica por la
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Nombres

Aldo Javier Galeano

Alfonso

Mateo Fernando Torres
Bobadilla

Luca Carlo Cernuzzi

Alberto Paccanaro

Rol

Investigadores en

formacién

Investigadores Asociados

(nacionales o extranjeros)

Investigadores Principales
(nacionales o extranjeros)
Investigadores Asociados

(nacionales o extranjeros)

Resumen de Formacion

Universidad Catélica
"Nuestra Sefora de la
Asuncidn". Actualmente
es estudiante de
doctorado en la Escola de
Matematica Aplicada de la
Fundagao Getulio Vargas.
Aldo Galeano obtuvo su
titulo de Ingeniero en
Mecatrénica por la
Universidad Nacional de
Asuncién. Actualmente es
estudiante de doctorado
en la Escola de
Matematica Aplicada de la

Fundacao Getdulio Vargas.

Mateo Torres es Dr. por la
Universidad de Londres,
especializado en biologia
computacional aplicada a
la prediccién de funciones
de proteinas y el estudio
de redes biolégicas.
Actualmente se
desempefia como
investigador postdoctoral
en la Escola de
Matematica Aplicada de la
Fundacao Getulio Vargas

en Rio de Janeiro.

Alberto Paccanaro se
gradué en la Universidad
de Mildn en 1990, y luego

fue profesor en la

Unviersidad Catdlica

"NUestra Sefiora de la

Asunciéon" entre 1992 y
1996. Obtuvo su titulo de

Doctor en la Universidad
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Nombres

Rubén Emilio Jiménez

Franco

Rol

Investigadores Asociados

(nacionales o extranjeros)

Resumen de Formacion
de Toronto, supervisado
por el Prof. Geoffrey
Hinton. Durante sus
estudios doctorales estuvo
afiliado también a la
Unidad de Neurociencia
Computacional de Gatsby,
en la University College
London (UCL). Se
desempefié como
investigador postdoctoral
en la Universidad Queen
Mary de Londres entre
2002 y 2003,y en la
Universidad de Yale entre
2003 y 2006. Desde el
2006, es profesor en el
departamento de Ciencias
de la Computacion de la
Universidad Royal
Holloway de Londres.
Desde el 2020 es ademas
profesor en la Escola de
Matematica Aplicada de la
Fundagao Getulio Vargas.
Su area de investigacién
se centra en la biologia
computacional, abarcando
el estudio de redes
biolégicas, genémica,
protedmica, farmacologia,
y la medicina de sistemas.
Rubén Jiménez es Dr. por
la Universidad de Londres,
especializado en biologia
computacional aplicada a
la caracterizacién de
combinaciones de
farmacos y el estudio de
redes bioldgicas.
Actualmente se

desempefia como
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Nombres

Rol Resumen de Formacion
investigador postdoctoral
en la Escola de
Matematica Aplicada de la
Fundacao Getulio Vargas

en Rio de Janeiro.
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